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Одной из актуальных проблем современной медицины является устойчивость возбуди-
телей инфекций к антибиотикам. Так, по данным ВОЗ, приблизительно каждая шестая
лабораторно подтвержденная бактериальная инфекция вызвана устойчивыми бактерия-
ми [1]. Перспективным направлением в поисках новых антибиотиков является изучение
природных источников, так как природные молекулы из некультивируемых микроорганиз-
мов обладают уникальными химическими свойствами и механизмами действия [2]. Целью
нашего исследования было изучение антибиотической активности культуральных жидко-
стей организмов-продуцентов на модельном организме E. coli, широко применяющемся в
лабораторной практике для поиска и тестирования активных соединений [3]. Для опреде-
ления механизма действия исследуемых соединений на грамотрицательные бактерии мы
использовали штаммы E. coli ∆tolC и lptD [4]. В данные штаммы была трансформиро-
вана плазмида pDualRep2, несущая гены флуоресцентных белков RFP и Katushka2S под
контролем промоторов, специфично реагирующих на повреждение ДНК и ингибирова-
ние синтеза белка соответственно. В ходе исследования был проведён скрининг культур
бактериальных продуцентов и отобрана линия Streptomyces spp. Sera1. Была проведена
очистка культуральной жидкости с помощью обращенно-фазовой колоночной хроматогра-
фии на сорбенте LPS500H с использованием элюента с градиентом полярности, состоящим
из воды и ацетонитрила. Далее проводилось разделение активных фракций при помощи
обращенно-фазовой ВЭЖХ.

В планах установить формулу при помощи масс-спектроскопического анализа высо-
кого разрешения, а также провести in vitro эксперименты для установления механизма
реализации антибиотической активности
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