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Камбала-ершоватка (Limanda limanda L.) входит в число наиболее массовых видов их-
тиофауны Северной Европы. Кроме того, она служит одним из основных объектов биомо-
ниторинга: на основе анализа её гистологических препаратов проводят оценку загрязнения
морских экосистем [3]. В то же время, биология этой камбалы, особенно в периферических
частях ареала, изучена слабо: отсутствуют данные о генетике вида [1].

Целью данной работы стала оценка генетических и биологических особенностей камбалы-
ершоватки из Кандалакшского залива Белого моря.

Материал (n=60 ос.) собран в акватории Беломорской биологической станции МГУ в
2019–2025 гг. В работе проведён биологический анализ части выборки, выполнено геноти-
пирование образцов по фрагменту гена COI митохондриальной ДНК.

После множественного выравнивания последовательностей мы проанализировали уча-
сток гена длиной 689 п.н. Всего у исследованных особей ершоватки идентифицировали 12
гаплотипов. Один из них доминирующий (встречается у 60% особей), тогда как 7 гапло-
типов оказались уникальными для нашей выборки и ранее не были описаны в открытых
базах данных. Нуклеотидное разнообразие (pi) составило 0,0027.

Для построения сети гаплотипов нами взяты последовательности цитохромоксидазы
мтДНК камбал Северного моря, депонированные в базе нуклеотидных последовательно-
стей GenBank® (NCBI), сеть получена методом построения медианных сетей в программ-
ном пакете PopART [2]. Построенная сеть демонстрирует, что массовый гаплотип распро-
странён в популяциях как Белого, так и Северного морей. Звездообразная топология,
образованная вокруг массового гаплотипа, свидетельствует о сокращении численности и
сохранении массового гаплотипа вследствие наступления ледника (Рис.).

В представленной работе мы выявили биологические и генетические особенности камбалы-
ершоватки Кандалакшского залива Белого моря. Показаны средняя вариабельность мор-
фологических признаков и низкий темп роста по сравнению с баренцевоморской популя-
цией. Получено высокое число уникальных гаплотипов камбалы-ершоватки Белого моря,
при этом массовый гаплотип тот же, что у камбал из Северного моря, что может свиде-
тельствовать о существовании общего рефугиума с ершоваткой из Атлантического океана
во время последнего оледенения.
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Иллюстрации

Рис. : Сеть гаплотипов СОI исследованных рыб. Цветом обозначены регионы происхож-
дения гаплотипов: зелёным выделены гаплотипы из Белого моря, чёрным выделены гап-
лотипы из Генбанка (Северное море), диаметр круга пропорционален количеству особей с
данным гаплотипом, чёрточки обозначают количество замен между гаплотипами
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