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В последние десятки лет изучения фауны голожаберных моллюсков было описано
огромное количество новых таксономических единиц – как видов, так и родов. Эта тен-
денция не обошла стороной и семейство Fionidae s.l.. Не смотря на использование в таких
исследованиях современных молекулярных методов, границы между таксонами остают-
ся спорными. Распространённый в Артике и Атлантике комплекс видов Zelentia pustulata
представляет собой пример такого спорного случая. Недавние исследования выделили
в его составе несколько новых для науки видов – Z. roginskae, Z. amoris, Z. ninel и Z.
nepunicea – однако все они слабо отличаются от Z. pustulata и по морфологическим при-
знакам, и, в случае Z. roginskae, по молекулярным. Помимо этого, последние исследования
по экологии показали также сходство биологии Z. roginskae и Z. pustulata.

В этой работе представлено интегративное изучение комплекса видов Z. pustulata –
Z. roginskae. Материал включал в себя 63 экземпляра обоих видов, собранных в Белом и
Баренцевом морях. Исследование включало как морфологические (стандартные анатоми-
ческие методики и сканирующую электронную микроскопию - СЭМ), так и молекулярные
методы. Молекулярно-филогенетический анализ включал получение последовательностей
фрагментов генов COI, 16S и гистон H3, а также транскрибируемых спейсеров ITS1 и ITS2;
реконструкция филогенетических деревьев

производилась по методам Байесовского анализа и Максимального Правдоподобия; се-
ти гаплогрупп строились по гену COI с использованием алгоритма TCS; для делимитации
видов использовались методы ABGD, PTP и GMYC; оценка времени до ближайшего об-
щего предка для выявленных нами клад проводилась методом калибровки по скорости
мутации гена COI гастропод в программе BEASTv. 2.7.3.

Нами показано, что в комплексе Z. pustulata – Z. roginskae можно выделить 4 гапло-
группы, которые отличаются на 1,60-4,59%. Тем не менее, анализ ядерных маркеров сви-
детельствует о существующем потоке генов между этими гаплогруппами, что в совокуп-
ности с отсутствием дискретных морфологических отличий однозначно свидетельствует о
конспецифичности представителей четырёх гаплогрупп. Таким образом, Z. roginskae пред-
ставляет собой младший синоним Z. pustulata. Оценка времени дивергенции указывает на
сложную эволюционную историю вида, обусловленную плейстоценовыми оледенениями в
Арктике и Атлантике.
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