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Введение.
Шигеллезная дизентерия является причиной более 200 000 смертей ежегодно во всем

мире, большая часть которых приходится на детей в возрасте до 5 лет [1,2]. Род Shigella
насчитывает 4 вида (S. dysenteriae, S. flexneri, S. boydii и S. sonnei) и 54 серотипа [3]
обладающие разной степенью патогенности. Поэтому генотипирование различных родов и
серотипов шигелл является не только эпидемиологической, но и терапевтической задачей.

Цель. Генетическая идентификация шигелл, выделенных из фекалий 32-х детей с
дизентерией в Узбекистане.

Материалы и методы. В качестве материала использованы бактериальные коло-
нии, выделенные из фекалий 32-х детей с диагнозом дизентерия. Амплификация гена
рибосомальной РНК rRNA 16S осуществлена с использованием пары праймеров 27F (5′-
AGAGTTTGATCCTGGCTCAG - 3′) и 1429R (5′-GGTTACCTTGTTACGACTT -3′). Секве-
нирование по Сэнгеру осуществлено c использованием генетического анализатора Applied
Biosystems 3500 (Thermo Fisher Scientific) и набора реагентов компании Синтол (РФ), со-
гласно инструкции производителя.

Результаты. В результате секвенирования гена 16S рРНК шигелл были выявлены
Shigella flexneri – 43,7% (14/32) , Shigella sonnei- 37,5% (12/32), Shigella boydii- 6,2% (2/32),
в одном случае была идентифицирована Achromobacter xylosoxidans (рисунок 1) . В трех
случаях результаты сиквенса были неинформативными.

Выводы. Секвенирование гена 16S рРНК является очень полезным инструментом
генетической идентификации различных генотипов шигелл.

У детей с шигеллезной дизентерией наиболее часто выявлялись S. flexneri, S. sonnei и
всего в 2-х случаях S. boydii. Это первый случай выявления Achromobacter xylosoxidans ас-
социированной дизентерии у детей так как в доступной литературе нами не были найдены
сведения про дизентерию вызываемой Achromobacter xylosoxidans.
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Рис. : Нуклеотидная последовательность гена 16S рРНК Achromobacter xylosoxidans и
результаты поиска этой последовательности в базе https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi
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