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Одной из серьёзных ежегодных проблем являются вспышки заболеваемости гриппом во всем мире. Гемагглютинин на поверхности вирусной частицы отвечает за ее прикрепление к клетке хозяина и является потенциальной мишенью для антивирусных агентов, например, аптамеров – олигонуклеотидов, обладающих высокой аффинностью и специфичностью к мишеням. Так, ДНК-аптамер RHA0385 способен связываться с гемагглютининами разных штаммов вируса гриппа А [1-2] и может быть использован в сенсорах для обнаружения вируса гриппа [3]. В попытках найти минимальный узнающий элемент аптамера RHA0385 для использования в сенсорных системах, были удалены концевые участки последовательности, предположительно не участвующие в образовании структуры. Изучение взаимодействия полученного аптамера G7-4 с частицами вируса гриппа А разных штаммов стало целью данной работы.
Определение кинетических констант и кажущейся константы диссоциации комплексов проводилось методом интерферометрии биокомплексов, в основе которого лежит явление сдвига интерференционного профиля световых волн при ассоциации и диссоциации комплекса на поверхности биосенсора. На основе литературных данных [4-5] была разработана методика проведения эксперимента. На поверхность стрептавидинового биосенсора иммобилизовали биотинилированный аптамер, а частицы инактивированного вируса гриппа А находились в растворе. Были исследованы различные условия сборки аптамера и подобран оптимальный регенерирующий агент. Полученные сенсограммы для молекулярного взаимодействия аптамера G7-4 с гемагглютининами на поверхности вирусов позволили рассчитать кажущуюся равновесную константу диссоциации (aKD), константы скорости ассоциации (ka) и скорости диссоциации (kd). Показано, что аптамер G7-4, как и исходный аптамер RHA0385, образует высокоаффинные комплексы с разными штаммами вируса гриппа А.
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