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Введение. Выявление разнообразия биохимических процессов у организмов, живу-
щих в различных условиях, является актуальной задачей современных исследований, по-
скольку позволяет выявлять фундаментальные механизмы метаболических и регулятор-
ных процессов, а также может быть источником биоинженерных конструкций для практи-
ческого использования. Микроорганизмы, живущие в экстремальных условиях, являются
перспективным объектом таких исследований. Подземная биосфера - одно из таких экстре-
мальный мест обитания. Из-за геотермического нагрева земной коры анаэробные термо-
фильные микроорганизмы представляют собой основную часть биоразнообразия подзем-
ной биосферы [1]. Антрахинон-дисульфонат - химический аналог гуминовых соединений,
являющихся частью рассеянного органического вещества горных пород. Может использо-
ваться микроорганизмами в качестве шаттла электронов [3].

Материалы и методы. Использованы микробиологические методы получения нако-
пительных культур, и выделения чистой культуры с применением техники анаэробного
культивирования. Для определения таксономического положения использованы методы
анализа нуклеотидной последовательности гена 16S рРНК и результаты секвенирования
полного генома.

Результаты. Из наземного грязевого вулкана Таманского полуострова выделена чи-
стая культура умеренно термофильной анаэробной бактерии, восстанавливающая и 9,10-
антрахинон 2,6-дисульфонат. Филогенетический анализ указывает на принадлежность но-
вого изолята к филуму Firmicutes, класс Clostridia. Сходство с ближайшим валидно опи-
санным родственником, Moorella thermoacetica, составляет 89%. Построены кривые роста и
определены оптимумы роста температуры, pH и солености. Построены филогенетические
деревья по гену 16S рРНК и по 120 генам из полного генома [2]. Анализ полного гено-
ма показал наличие путей гликолиза, утилизации пуриновых соединений (пурин, ксантин,
гипоксантин и др.), брожения мальтозы и ксилозы а также наличие пути Вуда-Льюнгдаля
(восстановительный Ацетил-КоА путь).

Выводы. Полученные результаты свидетельствуют о наличии в наземных грязевых
вулканах, термофильных анаэробных микроорганизмов, способных использовать хиноно-
вые соединения в качестве акцептора электронов, что ранее показано не было. Результаты
филогенетического анализа позволяют рассматривать новый изолят как представителя
нового рода и вида класса Clostridia. Работа проводится в рамках проекта РНФ 17-74-
30025.
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