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В клетках некоторых организмов могут возникать фибриллярные белковые агрегаты
с межмолекулярными 𝛽 структурами, называемые амилоидами [5]. Болезни млекопита-
ющих, вызываемые инфекционными амилоидами - прионами, неизлечимы и смертельны
[1].

Прионные инфекции передаются, в основном, между особями одного вида, однако в
ряде случаев происходит заражение других видов [4]. Несмотря на важность изучения
прионного барьера, механизмы возникновения и молекулярная основа межвидовой пере-
дачи приона до сих пор слабо изучены.

Изучение механизмов прионизации белков удобно производить с использованием дрож-
жевой модели. Наиболее хорошо изучен прион дрожжей Saccharomyces cerevisiae [PSI +]
- прионная форма белка Sup35. Для агрегации Sup35 в клетке необходимо наличие пред-
существующего приона - фактора PIN (от «[PSI +] inducibility»). Фактор PIN инициирует
процесс возникновения приона, предположительно являясь гетерологичной матрицей для
образования первых агрегатов [PSI +] [2,3]. В роли фактора PIN обычно выступает при-
онная форма белка Rnq1 - [RNQ+], или другие прионные белки, например, белок Lsb2,
связанный с актиновым цитоскелетом, в прионной форме [Lsb+].

Целью нашего исследования является выяснение влияния типа фактора PIN (замены
[RNQ+] на [LSB+]) на агрегацию белка Sup35 и на межвидовой барьер для передачи прио-
на [PSI +]. В работе использовали белки Sup35NM из разных видов дрожжей, содержащие
прионовый домен, слитые с флуоресцентными белками, которые сверхпродуцировали в
клетках Saccharomyces cerevisiae. Такая система позволяет детектировать возникновение
и форму агрегатов.

Ранее было показано, что белки Sup35NM из различных видов дрожжей при сверх-
продукции в присутствии [RNQ+] образуют различные по форме агрегаты в клетках S.
cerevisiae, что может быть связано с взаимодействием дивергентных белков Sup35NM с
внутриклеточными компонентами.

Нами обнаружено, что белки Sup35 из близкородственных по отношению к Saccharomyces
cerevisiae видов дрожжей могут агрегировать в присутствии сверхпродуцированного эн-
догенного [LSB+] с образованием агрегатов сходной морфологии, что и в случае с [RNQ+]
в качестве затравки, в клетках S. cerevisiae.
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