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 Мишенью ретровируса бычьего лейкоза (ВЛКРС) являются В-лимфоциты, у трети инфицированных животных наблюдается персистентный лимфоцитоз и менее чем у 5% развивается лимфосаркома, чаще в возрасте 4-8 лет. В литературе обсуждается определенный антагонизм между транскрипцией полноразмерной провирусной ДНК и провирусной микроРНК, вносящей основной вклад в неопластическую трансформацию инфицированных лимфоцитов. Для того, чтобы оценить согласованность транскрипции провирусной ДНК и микроРНК ВЛКРС, в настоящей работе выполнены следующие исследования. С использованием ранее разработанных праймеров к гену pol ВЛКРС  среди черно-пестрого голштинизированного скота (20 голов, хозяйство «Можайское») выделены животные, несущие в своем геноме интегрированную провирусную ДНК ВЛКРС, и свободные от инфекции. На матрице тотальной РНК, выделенной из клеток крови, был проведен синтез первой цепи кДНК с использованием случайного декануклеотидного праймера Random(dN)10. Качество полученной кДНК оценивали по амплификации гена рибосомального белка RPLPO. 

Экспрессия гена pol была обнаружена у 30% коров, несущих в геноме встроенную провирусную ДНК, но не выявлялась ни у одного животного, свободного от инфекции. Детекция транскриптов гена pol свидетельствует об экспрессии в лимфоцитах соответствующих животных провирусной ДНК и размножении ВЛКРС. Далее на кДНК был выполнен анализ присутствия транскрипта гена dicer (ключевого фермента для формирования микроРНК) у животных, несущих встройку в геном провирусной ДНК ВЛКРС и у контрольной группы. Получены данные, свидетельствующие о том, что экспрессия гена  dicer не совпадает с присутствием фрагмента гена pol ВЛКРС. Эти результаты согласуются с высказанным предположением о том, что активная транскрипция провирусной ДНК находится в определенном антагонизме с транскрипцией генов микроРНК ВЛКРС, выполняющей ключевую роль в неопластической трансформации лимфоцитов. Можно ожидать, что несмотря на гетерогенность лимфоцитов по инфицированности, размножению в них ВЛКРС, а также транскрипции генов микроРНК, именно преобладание клеток с активной транскрипцией генов микроРНК может служить прогнозом повышенной вероятности развития лейкоза у КРС. 
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